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ProgrammeProgramme
Mercredi 13 MaiMercredi 13 Mai

Session VI : Discussion utilisateurs platesSession VI : Discussion utilisateurs plates--formesformes

•• 9h30 9h30 La plateLa plate--forme forme GentYaneGentYane C.PoncetC.Poncet

•• 10h 10h UR EPGVUR EPGV D.BrunelD.Brunel

10h30 10h30 -- 11h00 11h00 CafCaféé

•• 11h0011h00-- Discussion Discussion –– PerspectivesPerspectives

13h00 13h00 Fin du colloqueFin du colloque
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Missions de lMissions de l’’UR EPGVUR EPGV
Etude du Polymorphisme des GEtude du Polymorphisme des Géénomes Vnomes Vééggéétauxtaux

�� LettreLettre de mission du 6 de mission du 6 janvierjanvier 20062006

•• Mettre Mettre àà la disposition des la disposition des ééquipes des outils de gquipes des outils de géénotypage notypage 
de SNP (Single de SNP (Single NucleotideNucleotide PolymorphismPolymorphism) ) àà haut dhaut déébit.bit.

•• Contribuer Contribuer àà ll’’analyse de la variabilitanalyse de la variabilitéé ggéénnéétique naturelle tique naturelle 
dd’’ArabidopsisArabidopsis thalianathaliana et des ret des rééponses aux stress abiotiquesponses aux stress abiotiques
(froid et s(froid et séécheresse).cheresse).

•• RRééaliser, en collaboration avec les bioaliser, en collaboration avec les bio--informaticiens, la mise informaticiens, la mise 
en place de la gestion des donnen place de la gestion des donnéées des SNPs et des outils es des SNPs et des outils 
dd’’analyses nanalyses néécessaires.cessaires.

•• Participer et animer le rParticiper et animer le rééseau des platesseau des plates--formes de formes de 
ggéénotypage du secteur des productions vnotypage du secteur des productions vééggéétales de ltales de l’’INRA.INRA.
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Deux axes principauxDeux axes principaux

�� Axe 1: La Axe 1: La rechercherecherche et le et le ddééveloppementveloppement des des 
nouvellesnouvelles techniques techniques dd’’analyseanalyse du du polymorphismepolymorphisme
ggéénnéétiquetique

�� Axe 2: LAxe 2: L’’analyse de la variabilitanalyse de la variabilitéé àà la rla rééponse aux ponse aux 
stress abiotiques stress abiotiques 



évaluation 28 janvier 2009
5

 

IG
EPGV UR1279_DGAP

Organisation de lOrganisation de l’’UR 1279UR 1279
 
          
 
              
 
 
               
                                                                               
                      
                        
                                                                     
 
                                                                                                                                                                                         
     
      
 
           

 
 

 
    
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

  

URGI, Versailles 

STATION DE GENETIQUE ET AMELIORATION DES PLANTES 

Versailles 

EQUIPES du DGAP et autres (SPE, GA, CIRAD, …) 
 
Interlocuteurs de différentes équipes 

- Echange de matériel 
- Envoi de protocole 
- Envoi des données de séquençage /génotypage 
- Accueil et formation 

DGAP_UR1279-EPGV : ETUDE DE POLYMORPHISME DES GENOMES VEGETAUX 
localisée au CNG, Evry 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
Permanents 
CDDs : INRA, CEA 

 

Dominique Brunel  
DR2 DU 

 

 R. Bounon M. Moroldo  S. Schlub P. Millaseau 
 CDD TR  CDD IR CDD IE MOO TR   
 VTP SUNYFUEL PlantReSeq Plate-forme   
 2007-2008 oct2008-2009 oct2008-2009 oct2008 (1mois1/2) 

Aurélie Bérard,  AI 
Aurélie Chauveau, TR 

Plateforme de génotypage  
à haut-débit 

M.C. Le Paslier, IR2 

Sylvie Lévêque, IE 
CDD ERA-PG 

FROSTY 

 
Analyse de la variabilité  
Core collection                                          
Stress abiotique 

Heather McKhann, IR2 
 

EQUIPES du  CENTRE NATIONAL de GENOTYPAGE (CNG) 
CEA-IG, Evry 

 
DNA banque, Génotypage à haut débit, Séquençage, Informatique 

 
- Echanges techniques 
- Formation aux nouvelles technologies de génotypage 
- Utilisation des outils communs 
- Vie collective 

Administration : achats, suivi financier, RH (CDD) 
 

Philippe Guerche 
DR2 DU 

Nacer Mohellibi, IE 

Fabienne Granier, IR2 

 

Bio-informatique 
GnpSNP 

 
Hadi Quesneville 

DR2 DU 

 

Stress abiotique (gel) 

Evelyne Téoulé, MC 
 

Carine Gery, TR Magali Nawrocki, AI 

 Andrée Geloen, TR 

Secrétariat 
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Point 1. Techniques dPoint 1. Techniques d’’analyses du analyses du 
polymorphisme gpolymorphisme géénnéétiquetique

�� LL’’ éévolutionvolution technologiquetechnologique conduit conduit àà ll’é’évolutionvolution des des 
questions questions scientifiquesscientifiques
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Axe 1: Objectifs de lAxe 1: Objectifs de l’é’équipequipe

�� jouer un rôle moteur dans le djouer un rôle moteur dans le dééveloppement veloppement 
technologique du gtechnologique du géénotypage par notre capacitnotypage par notre capacitéé àà
analyser les outils pranalyser les outils préésents au CNG, sents au CNG, àà les mettre les mettre àà la la 
disposition des disposition des ééquipes ainsi ququipes ainsi qu’à’à produire les produire les 
donndonnéées.es.

�� mener une rmener une rééflexion sur les changements dflexion sur les changements d’é’échelle chelle 
que vont amener les nouvelles technologies dans les que vont amener les nouvelles technologies dans les 
programmes scientifiques et dans lprogrammes scientifiques et dans l’’organisation des organisation des 
ééquipes (personnel, outilsquipes (personnel, outils……) .) .
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Mise en place dMise en place d’’un nouveau type de un nouveau type de 
structurestructure

�� Les Les ““DispositifDispositif dd’’ExpExpéérimentationrimentation PartagPartagééee”” ouou D.E.PD.E.P

((cfcf Arnaud BANOUN)Arnaud BANOUN)

•• ActivitActivitéé nnéécessitant des ajustements et des explorations cessitant des ajustements et des explorations 
nouvelles in situ de la part des rnouvelles in situ de la part des rééalisateurs de lalisateurs de l’’expexpéérience et rience et 
de ses destinataires.de ses destinataires.

•• ModModèèle dle d’’association plutôt que de prestationassociation plutôt que de prestation

•• Ouvert mais sOuvert mais séélectif, relation partenarialelectif, relation partenariale

•• Partage des questions, pilotage collectifPartage des questions, pilotage collectif

•• CoCo--publicationspublications

•• RRééseaux autour dseaux autour d’’objets communs, Animation de la rechercheobjets communs, Animation de la recherche
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Technologies disponibles au CNGTechnologies disponibles au CNG
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Technologies utilisées pour les projets plantes
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TGCE
TGCE

Mass
Mass

Spectrometry

Spectrometry

Illumina

Illumina
GoldenGate

GoldenGate®®
Sequencing

Sequencing
Sanger

Sanger

TaqMan

TaqMan ®®
Amplifluor

Amplifluor ®®

SNPlex

SNPlex ®®

10            100          1000       10,000      100,000   1,000,000

Illum
IllumininaaII--Select

Select®®
Affymetrix

Affymetrix

Illum
IllumininaaInfinium

Infinium®®

GAGA ®®
((Solexa

Solexa, , Illumina

Illumina))

GSGS--FLX
FLX™™(Roche)

(Roche)

Pyro
Pyro

sequencing

sequencing®®
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Technologies de gTechnologies de géénotypage: notypage: 
comparatifcomparatif

ASO/LSO hybridationASO/LSO hybridation

ExtensionExtension ASO primerASO primer

LSO LSO ligationligation

PCRPCR

ASO/LSO hybridationASO/LSO hybridation

ligationligation

PCRPCR

ASO hybridationASO hybridation

55’’ exonucleaseexonuclease
activityactivity of PCRof PCR--

DNApolDNApol

mmééthode de thode de 
discrimination discrimination 
allallééliquelique

4 x plaques 964 x plaques 96

3 3 joursjours

4 x plaques 3844 x plaques 384

3 3 joursjours

N x plaques 384N x plaques 384

1 jour1 jour
ddéébitbit

146,000/plaque146,000/plaque

584,000/ 3 jours584,000/ 3 jours

18,000/plaque18,000/plaque

72,000/ 3 jours72,000/ 3 jours
384/plaque384/plaquedonndonnééeses ggéénnéérrééeses

�� �� (80 K(80 K€€))�� (10 K(10 K€€))(0,5 (0,5 KK€€))cocoûût initialt initial

�� 5,4 cents5,4 cents�� 5,8 cents5,8 cents16 16 -- 25 cents25 centscocoûût / SNPt / SNP

�� �� ���� ��☺☺
contraintes du contraintes du 
design des sondesdesign des sondes

������ �� ��nombre dnombre d’’individusindividus

1536 / 3841536 / 3844848Non Non multiplexagemultiplexage

Golden Golden GateGate®®SNPlexSNPlex®®TaqmanTaqman®®

TaqManTaqMan®®

SNPlexSNPlex®®

Golden Golden GateGate®®



évaluation 28 janvier 2009
11

 

IG
EPGV UR1279_DGAP

0

2

4

6

8

10

12

AO SeqGéno
& Projets
innovants

AIP Bio-
ressources

ANR
Genoplante 
& Trilateral

Generation
Challenge
Programs

Autres

Type de projet

Séquençage

Génotypage

Seq&Geno

NTS

Programmes pris en charges Programmes pris en charges 
20072007--20082008

�� Financement de 1,5 Financement de 1,5 àà 300 K300 K€€

�� Nombreuses espNombreuses espèèces vces vééggéétalestales

�� Nombreux projetsNombreux projets

�� Origines variOrigines variééeses

Origine des projets

AIP Bio-
ressources

3
6%

Autres
2
6%

Generation 
Challenge 
Programs

2
26%

AO SeqGéno
& Projets 
innovants

21
66%

ANR 
Genoplante 
& Trilateral

4
13%

Coûts de réalisation des projets

Generation 
Challenge 
Program
370,0 K€
36%

ANR 
Genoplante 
& Trilateral
234,0 K€
23%

Autres
23,0 K€
2%

AO SeqGéno
& Projets 

innovants
137,8 K€
13%

AIP Bio-
ressources

264,5 K€
26%
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Appels dAppels d’’Offre de GOffre de Géénotypage notypage ––
SSééquenquenççage : Bilan de 2007/2008age : Bilan de 2007/2008

17 16
11

4

36

20

8
3

0

10

20

30

40

Séquençage Génotypage

Répartition des projets 

nb de projets soumis

nb de projets validés
par le DGAP
nb de projets traités
par l'EPGV
nb projets en cours

Nombre de points générés

48800

792562

131700

Séquençage SNPlex Taqman

- 1/2 des projets validés sont traités par notre unité,

- Gestion de nombreux projets divers et variés,

- Adaptation des techniques selon la taille de ces projets,

- Accueil de nombreux partenaires pour les former aux outils haut débit,

- Production conséquente de points,
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DifficultDifficultéés rencontrs rencontrééeses

1.1. Equipes non habituEquipes non habituéées es àà travailler avec les contraintes travailler avec les contraintes 
du Haut Ddu Haut Déébitbit

�� qualitqualitéé et homoget homogéénnééititéé du matdu matéériel biologiqueriel biologique

�� Configuration en plaque 96 puits (organisation des Configuration en plaque 96 puits (organisation des 
ADNsADNs, type de plaque) , type de plaque) 

2.2. DDéépassement des dpassement des déélais (> 1an)lais (> 1an)

3.3. NonNon--retour dretour d’’informations sur linformations sur l’’avancement du projetavancement du projet
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Points fortsPoints forts

�� AccueilAccueil

•• Formation de nos collFormation de nos collèèguesgues

•• Environ 30 personnes en 2 ansEnviron 30 personnes en 2 ans

•• DurDuréée variable de 1 jour e variable de 1 jour àà 1 semaine1 semaine

•• TrTrèès apprs apprééciciéé des 2 partiesdes 2 parties

�� DDéémarchemarche «« Assurance QualitAssurance Qualitéé »» initiinitiéée en 2007e en 2007

•• FiabilitFiabilitéé et Traet Traççabilitabilitéé des rdes réésultatssultats

•• Animateur QualitAnimateur Qualitéé, responsable m, responsable méétrologique trologique 
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les outils existentles outils existent……
……mais nmais néécessitent cessitent 

�� DDééveloppementveloppement

•• PCRPCR--SSééquenquenççage en plaque 384 puits : haut dage en plaque 384 puits : haut déébit et rbit et rééduction duction 
des codes coûûts : besoin ressentits : besoin ressenti

•• SNPlex sur blSNPlex sur bléé hexaplohexaploïïde : interprde : interpréétation difftation difféérente de celle rente de celle 
des espdes espèèces diploces diploïïdesdes

�� Soutien aux partenairesSoutien aux partenaires

�� IntIntéégration gration àà la structure dla structure d’’accueil: CEAaccueil: CEA--IG_CNGIG_CNG

•• AccAccèès aux technologies, aux s aux technologies, aux ééquipements (peu ou pas de quipements (peu ou pas de 
matmatéériel propre riel propre àà ll’’EPGV)EPGV)

•• IntIntéégration aux structures support : commandes, gestion gration aux structures support : commandes, gestion 
financifinancièèrere



évaluation 28 janvier 2009
16

 

IG
EPGV UR1279_DGAP

une structure atypique une structure atypique ……maismais……
une structure une structure àà valeur ajoutvaleur ajoutééee

�� AccAccèès aux technologies rs aux technologies réécentes de gcentes de géénotypage haut dnotypage haut déébitbit

•• Sans contrainte dSans contrainte d’’investissement investissement 

�� Pas de choix : Pas de choix : technologies implanttechnologies implantéées par CNG et es par CNG et GenoscopeGenoscope

☺☺ DiversitDiversitéé

•• A coA coûût minimalt minimal

�� Diffusion des avancDiffusion des avancéées et Soutien aux partenaireses et Soutien aux partenaires

•• Information et formationInformation et formation

•• Aide Aide àà la configuration des projets, de lla configuration des projets, de l’’expexpéériencerience

•• RRééalisation de lalisation de l’’expexpéériencerience
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Mise en place dMise en place d’’outils outils biobio--informatiquesinformatiques
et de et de gestion des donngestion des donnéées de polymorphisme es de polymorphisme 
nuclnuclééiqueique

�� Acquisition des outils prAcquisition des outils préésents au CNGsents au CNG

•• GenalysGenalys

•• Pipeline dPipeline d’’analyse du reanalyse du re--ssééquenquenççage haut dage haut déébitbit

�� GNPSNP: base de donnGNPSNP: base de donnéées de gestion des SNPs es de gestion des SNPs 

•• initiinitiéée par le par l’é’équipe par une demande ANRquipe par une demande ANR

•• ddééveloppveloppéée en collaboration avec de en collaboration avec d’’autres unitautres unitéés du s du 
DGAP (SGAP et URGI)DGAP (SGAP et URGI)

�� CoCo--pilotage de la gestion et lpilotage de la gestion et l’’organisation des organisation des 
donndonnéées es «« polymorphisme nuclpolymorphisme nuclééiqueique »» àà ll’’URGI URGI 
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Point 2. Coordination des ressources Point 2. Coordination des ressources 
et besoins en et besoins en biobio--informatiqueinformatique

CNG

. outils de séquençage SOLEXA

. outils d’analyse SOLEXA

. stockage temporaire des données 
« brutes »

. support technique Illumina

URGI

. repository center

. outils d’analyse

CNS

. outils de séquençage 454

. outils d’analyse 454

. stockage temporaire des  
données « brutes »

Equipes « PlantReSeq »

. définition des questions biologiques

. besoins bio-informatiques

. données de référence

EPGV
bio-informatique

����1 CDD
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Point 3. Animation scientifiquePoint 3. Animation scientifique

�� Coordination des deux platesCoordination des deux plates--formes de gformes de géénotypage notypage 
du DGAP (Clermont Ferrand et Evry)du DGAP (Clermont Ferrand et Evry)

•• Organisation de lOrganisation de l’’AO annuel AO annuel «« GGéénotypage et notypage et 
SSééquenquenççageage »» et expertiseet expertise

�� SSééminaire annuel minaire annuel àà EvryEvry
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Pour la discussionPour la discussion

�� Mais il existe dMais il existe d’’autres autres plateplate--formesformes::
•• MontpellierMontpellier

ToulouseToulouse

RennesRennes

????????

NNéécessitcessitéé de la mise en place dde la mise en place d’’un run rééseau??? formel, seau??? formel, 
informel? informel? 

Animation du rAnimation du rééseau???seau???

�� Relation avec les Relation avec les plateplate--formesformes «« BioBio--informatiqueinformatique »»

�� AutresAutres……....


